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Sarskild behorighet

Kandidat- eller yrkesexamen om minst 108 hogskolepoang inom biomedicin, bioteknik, cell- och
molekylérbiologi, medicin eller motsvarande.

Mal

Studenten skall efter genomgangen kurs:

- forsta vikten av sambandet mellan proteinstuktur och funktion ur ett fysiologiskt sammanhang
- kédnnatill olika metoder for identifiering av okanda genprodukter/proteiner ur ett
"high-through-put" perspektiv

- ha basala kunskaper om teori och praktik inom bioinformatik och hur dessa kan anvandas inom
biomedicinsk forskning

- kunna designa en proteomikstudie

- kunna anvéanda bioinformatiska tekniker

- kunna kritiskt beddma vilka metoder som bdr anvandas for att |6sa specifika proteomiska och
bioinformatiska frégestal Iningar

- kunna analysera proteomiska och bioinformatiska data ur ett vetenskapligt perspektiv
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| nnehall

Kursen behandlar ssmbandet mellan proteinstruktur och funktion ur ett globalt perspektiv.

Tekniker och metoder som behandlas &r:

Proteinstrukturbestdmning med sekvensanalys, masspektrometrianalys, rontgenkristallografi och NMR.
|dentifiering av okanda proteiner med tva-dimensionell gelelktrofores och masspektrometri.
Bestamning av protein-protein interaktioner.

Oversikt av fronlinjernainom proteomik.

Mikroarray tekniker

Kursen behandlar vidare databaser och hantering av sekvensdata, parvis alignment, multiple alignment,
portalerna SRS och Entrez, DNA-mdnster och motiv, proteinménster och motiv, profilsdkning,
forutsagel ser, molekylmodellering samt en kort presentation av icke sekvensrel aterade bioinformatiska
problem i form av enzymdatabaser, 2D-gel databaser och utveckling av nyatyper av databaser. En kort
bakgrund ges aven till de algoritmer som anvandsi de olika programmen.

Arbetsformer

Undervisningen sker genom introduktionsforel &sningar och demonstrationer. Parallellt med detta
genomfors ett projektarbete inom en forskargrupp med fokus pa proteomik och anvandning av
bioinformatikverktyg. Studenterna designar projektet tillsammans med handledaren. | slutet av kursen
ska projektet presenteras bade muntligt och skriftligt for de 6vriga kursdeltagarna.

Utbver projektarbetet ska studenterna ocksa l6sa ett antal uppgifter inom bioinformatik.

Examination

Examinationen sker genom den skriftliga och muntliga projektpresentationen och aktivt deltagande i de
avslutande diskussionerna.

Obligatoriskt deltagande

Nérvaro i projektarbetet samt de avslutande presentationerna och diskussionerna ér obligatorisk.
Franvaro fran obligatoriska moment kan kompenseras efter verenskommelse med kursledaren,
bedomning gors fran fall till fall.

Narvaro pa samtliga forelasningar och demonstrationer & dock starkt rekommenderat.

De studenter som g &r godkénda efter sitt forsta presentationstillfélle har rétt att deltavid ytterligare tre
presentationstillfallen. Om den studerande g & godkand efter fyra presentationstillfalen
rekommenderas denne att ga om kursen vid nasta ordinarie kurstillféalle, och far dérefter deltavid
ytterligare tva presentationstillfallen. Om studenten genomfort sex underkanda presentationer ges inte
nagot ytterligare presentationstillfalle eller nagon ny kursplats pa kursen.

Over gangsbestammel ser
Kursen & nedlagd.

Ovriga foreskrifter

Kursutvardering kommer att genomforas enligt riktlinjer fran Styrelsen for Uthildning.
Undervisningsspraket ar engelska.

Litteratur och 6vriga laromedel

Higgs, Paul G.; Attwood, Teresa K.

Bioinformatics and molecular evolution _
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Oxford : Blackwell, 2005. - 365 p.
ISBN:1-4051-0683-2 (pbk.) LIBRIS-1D:9119432
SOk 1 biblioteket

Proteomics: from protein sequenceto function
Pennington, Stephen R.; Dunn, Michael J.

Oxford : BIOS, 2001 - xxii, 313 s.
ISBN:1-85996-296-3 LIBRIS-ID:6501825
SOk i biblioteket

Original and review papers
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